
 

 

 

 

Lorenzo Pin 

Nazionalità: Italiana  

 Indirizzo e-mail: lorenzo.pin@cnr.it 

 

 
ESPERIENZA LAVORATIVA  

 
Assegnista di ricerca 
ISB-CNR [02/02/2024 – in progress] 

Città: Montelibretti 

Paese: Italia 
Ho vinto un ASSEGNO PROFESSIONALIZZANTE PER LO SVOLGIMENTO DI ATTIVITÀ DI RICERCA NELL’AMBITO 
DEL PROGETTO PNRR “NATIONAL RESEARCH CENTRE FOR AGRICULTURAL TECHNOLOGIES – AGRITECH” - 
CUP B83C22002840001 ed avente la seguente tematica “Risposta dell’olobionte (associazione pianta-microorganismi) 
trattato con biostimolanti in risparmio idrico per la produzione biologica di radicchio” all’interno della Task 1.2.2. 
“Assessing epigenomic/transcriptomic/proteomic/metabolomic/volatilomic changes underpinning resilience/adaptation to 
stress conditions.” sotto la responsabilità scientifica del Dr. Donato Giannino. 

 
Abilità acquisite: 

◦ Bioinformatica per Metagenomica utilizzando vari tipi di software per analisi delle sequenze di tipo Shotgun 
Illumina (Galaxy, Kraken2, Megahit, MetaSPADES, Bowtie2, QUAST, diamond, Prodigal, EggNogg, Pfam, 
KEGG). 

◦ Esperienza in utilizzo e messa a punto di protocolli di estrazione del RNA da tessuti vegetali di vario genere 
(radici e foglie di Brassicacceae e bacche di Solanaceae). 

◦ Sviluppo e applicazione di protocolli per estrazione ed analisi (tramite NMR) della frazione organica e 
acquosa dei metaboliti provenienti da matrici vegetali 

◦ Esperienza di campo riguardo sistemi colturali (in particolare pomodoro da industria e asteracee) e 
fenotipizzazione. 

◦ Esperienza nell’organizzazione e sviluppo di una conferenza internazionale “Omics & Heritage 2024” che si 
è tenuta a Roma 14-15 maggio 2024 al CNR sede centrale, piazzale Aldo Moro 7, 00185 

◦ Esperienza di esposizione dei risultati in pubblico durante la partecipazione al 67° congresso annuale della 
società italiana di genetica agraria SIGA2024 tenutosi a Bologna dal 10 al 13 settembre dove sono stato 
insignito di un premio SIGA come Miglior poster presentato.  

◦ Esperienza in esposizione dei risultati in pubblico durante la 15th National Conference on Biodiversity che si è 
tenuta a Perugia dal 3 al 6 giugno 2025. 

◦ Partecipazione alla Conferenza FEMS MICRO che si è tenuta a Milano dal 14 al 17 luglio 2025. 

 

Assegnista di ricerca 
ISB-CNR [16/05/2022 – 15/01/2024] 

Città: Montelibretti 

Paese: Italia 
Presso l’Istituto per i Sistemi Biologici svolgo attività di ricerca relativa all’analisi sulla biodiversità delle comunità 
microbiche di suoli agricoli trattati con bioinoculi fungini (Trichoderma atroviride e micorrize). 
L’attività di ricerca è svolta nel contesto del progetto “Microbi ALIENI: Monitoraggio di bioinoculi e analisi degli effetti 
sulle specie endemiche” identificato dal Formulario GeCoWEB numero A0375-2020-36644, nell’ambito del bando 
“GRUPPI DI RICERCA 2020” – POR FESR LAZIO 2014 – 2020, CUP B55F20002000002-– per svolgimento dell’attività di 
ricerca: “Analisi metagenomica attraverso sequenziamento del DNA e dell’RNA per mezzo di nanopori per lo studio della 
biodiversità microbica e della funzionalità di suoli coltivati a pomodoro e trattati con un ceppo di Trichoderma atroviride e 
per analisi degli effetti del bioinoculo sulle bacche di pomodoro”. In questo progetto, mi sono dedicato all'analisi 
bioinformatica dei dati di sequenziamento derivanti da ampliconi di 16S e ITS, all'analisi statistica correlata. Inoltre, ho 
contribuito allo sviluppo di un protocollo per l'estrazione del materiale genetico, ottimizzato per l'applicazione delle 
tecnologie di sequenziamento di terza generazione, in particolare utilizzando Oxford Nanopore Technology (ONT), per 
tracciare, quantificare e monitorare bioinoculi benefici presenti nel suolo. Ho utilizzato un sequenziatore portatile MinION 
per condurre analisi metagenomiche innovative al fine di valutare la persistenza di un fungo introdotto in suoli agrari e gli 
impatti sulle comunità batteriche e fungine autoctone nei suoli coltivati. 
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Abilità acquisite: 

◦ Bioinformatica per Metagenomica Nanopore utilizzando vari tipi di software per analisi delle sequenze 
(Guppy/Dorado, Bugseq, NanoPlot, NanoComp, Kraken2, Galaxy, NanoGalaxy). 

◦ Esperienza in utilizzo e messa a punto di protocolli di estrazione del DNA da matrici ambientali di vario genere 
per l’utilizzo di sistemi di sequenziamento Nanopore (MinION), esperienza nell’utilizzo di kit per whole 
genome sequencing e amplicon sequencing. 

◦ Esperienza di esposizione dei risultati in pubblico durante la partecipazione a 3 diversi congressi scientifici: 
NanoInnovation2022, SISS2022, SIGA2023. 

 

 

PhD in Biosciences 

Norwegian Institute for Water Research (NIVA); University of Oslo [03/04/2018 – 28/04/2022] 

Città: Oslo 

Paese: Norvegia 

 
Marie Skłodowska-Curie PhD – partecipante al progetto EUROFlow finanziato dall'Unione Europea tramite il 
programma di ricerca ed innovazione Horizon 2020 (borsa No 765553) . 

Ho lavorato nella sezione di Ecologia degli ecosistemi acquatici all'istituto di ricerca sulle acque norvegese (NIVA) 

e all'università di Oslo. 

Durante il dottorato, ho focalizzato la mia attenzione sull'analisi dell'impatto diretto e indiretto di dighe e impianti 
idroelettrici su ecosistemi fluviali. Ho condotto ricerche mirate alla caratterizzazione dei biofilm, all'analisi dei 
microorganismi bentonici e allo studio dei processi biogeochimici da essi influenzati. Inoltre, ho acquisito 
competenze essenziali nel monitoraggio degli ecosistemi fluviali e nell'indagine di fenomeni quali l'eutrofizzazione, 
l'acidificazione delle acque, i cambiamenti climatici e gli impatti antropici su tali ambienti. 

 
Abilità acquisite: 

◦ Bioinformatica per metabarcoding di 16S (DADA2), linguaggi di programmazione linux e shell. 

◦ utilizzo di computer ad alte prestazioni (HPC) 

◦ analisi di dati (tramite il software R) per analisi ecologiche (alpha-diversity, beta-diversity, PERMANOVA, 

Mantel Test, NMDS, PCA) 

◦ esperienza di campionamento di dati biologici e chimici in fiumi, laghi e ghiacciai 

◦ estrazione DNA da matrici organiche e inorganiche 

◦ training di base in monitoraggio di piante acquatiche 

◦ campionamenti di acque per rilevamenti di nutrienti e metalli pesanti 

◦ Valutazione della decomposizione di matrici organiche utilizzando peso secco e ceneri (ash free dry mass). 

◦ Utilizzo di sonde multi-parametriche per parametri chimico fisici in ecosistemi acquatici. Utilizzo di filtri 
Sterivex per campionamento di DNA da matrici liquide 

 

Visiting PhD Student 

University of Birmingham [16/09/2019 – 17/12/2019] 

Città: Birmingham 

Paese: Regno Unito 

 
Durante il mio periodo presso l'Università di Birmingham, ho avuto l'opportunità di condurre esperimenti utilizzando 
mesocosmi che emulavano differenti regimi fluviali. Attraverso l’utilizzo di 16 canali artificiali, ho sviluppato un 
esperimento finalizzato a esaminare l'impatto di vari regimi idrografici sulle comunità batteriche e sulla 
decomposizione della materia organica. 
Per simulare la decomposizione della materia organica e fornire un substrato per la colonizzazione delle comunità 
microbiche, ho adottato proxy standardizzati (strisce di cotone e cellulosa e bastoncini di legno). Successivamente, 
ho effettuato l'estrazione del DNA e ho proceduto al sequenziamento del 16S al fine di analizzare l'intera comunità 
microbica coinvolta in questo processo. Ho effettuato anche l’analisi del peso secco e delle ceneri per quantificare 
il contenuto di biomassa e le differenze tra trattamenti. 



 

 

Paese: Italia 

 
Ho frequentato ininterrottamente per un anno il laboratorio di ecologia microbica dell'IRSA per la tesi 

sperimentale dal titolo “Struttura delle comunità microbiche nei sedimenti lagunari costieri: il caso del delta del 

Po”. Responsabile interno: Loreto Rossi Responsabile esterno: Stefano Fazi 

Il lavoro di tesi è stato svolto nell'ambito del progetto RITMARE e mirava ad approfondire le conoscenze sul 

funzionamento degli ecosistemi costieri, con particolare riferimento alle comunità microbiche associate ai 

sedimenti di estuario.Il campionamento è avvenuto a maggio 2016 in un'area ad alto impatto antropico: il delta 

del Po.I sedimenti sono stati campionati in 24 stazioni distribuite su 7 lagune delta. Per ciascuna stazione di 

campionamento, la comunità microbica è stata caratterizzata mediante tecniche di ibridazione in situ (CARD- 

FISH) e sono stati valutati i parametri chimico-fisici dei sedimenti e dell'acqua. 

Partecipazione all'incontro RITMARE quarto anno “Linea Po” tenutosi a Firenze il 26-27 gennaio 2017. 

Tecniche acquisite durante il lavoro sperimentale: 

• Metodo analitico per la caratterizzazione chimico-fisica dei sedimenti. 

• Estrazione di cellule batteriche dai sedimenti mediante purificazione Nycodenz 
• Quantificazione delle cellule batteriche mediante microscopio a epifluorescenza 
• Ibridazione in situ fluorescente (FISH) con sonde oligonucleotidiche fluorescenti 
• FISH con amplificazione del segnale tramite Catalyzed Reporter Deposition (CARD-FISH) 
• Estrazione del DNA tramite il kit “PowerSoil” 

• Training in citometria a flusso 
• Analisi dei dati 

 
ISTRUZIONE E FORMAZIONE  

 

Dottorato di ricerca in Scienze Matematiche e Naturali 

Università di Oslo [2018 – 2022] 

Indirizzo: P.O. Box 1072 Blindern ,0316 Oslo, Norway 

Campi di studio: Scienze matematiche e naturali 

Voto finale: pass 

Tesi: “How hydropower induced changes in temperature, quality and quantity of water influence structure and 
functioning of riverine biofilms” 

Trial lecture: “Effect of climate change on stream ecosystems” 
 

Laurea Magistrale in Ecobiologia (LM-6) 

Sapienza Università di Roma [2014 – 2017] 

Indirizzo: Piazzale Aldo Moro, 5, 00185 Roma (Italia) 

Campi di studio: Scienze naturali, matematiche e statistiche: Scienze ambientali 

Voto finale: 110/110 cum laude 

Tesi: “Structure of microbial communities in coastal lagoon sediments: the Po delta case” 
 

 

Laurea Triennale in Scienze Naturali (L32) 

Sapienza Università di Roma [2010 – 2014 ] 

Indirizzo: Piazzale Aldo Moro, 5, 00185 Roma (Italia) 

Campi di studio: Scienze naturali, matematiche e statistiche: Scienze ambientali 

Voto finale: 110/110 

Research Internship 

Istituto di ricerca sulle acque (IRSA-CNR) [03/2016 – 03/2017] 

Città: Montelibretti 



 
 
 
 
 

 
 

ASCOLTO C2 LETTURA C2 SCRITTURA C2 

PRODUZIONE ORALE C2 INTERAZIONE ORALE C2 

 

COMPETENZE DIGITALI 

Microsoft Word / Microsoft Excel / Microsoft Powerpoint / Outlook / Instagram / Google Docs / Microsoft 

Office / Facebook / Google Drive / Zoom / Power Point / Organizational and planning skills  / Team-work 

oriented / Good listener and communicator / Internet user / Decision-making / Critical thinking / Conflict 

resolution / Skype / Written and Verbal skills / Motivated / Creativity / Gmail / Reliability / Presenting / 

Flexibility / Responsibility / Analytical skills / Research and analytical skills / Good time management / 

LinkedIn / Twitter / Strategic Planning / Detail-Oriented / R / Linux (basic) 

 

PUBBLICAZIONI, PROGETTI E COMUNICAZIONI 

Influence of natural and anthropogenic disturbances on benthic communities in four lagoons of the 
Po delta system: focus on microbial assemblages [2018] https://www.researchgate.net/publication/ 
339747281_Influence_of_natural_and_anthropogenic_disturbances_on_benthic_communities_in_four_lagoo 
ns_of_ the_Po_delta_system_focus_on_microbial_assemblages 

 
Natural and anthropogenic disturbances shape benthic phototrophic and heterotrophic 

microbial communities in the Po River Delta system 
[2019] https://doi.org/10.1016/j.ecss.2019.04.009 
Cibic, T., Fazi, S., Nasi, F., Pin, L., Alvisi, F., Berto, D., ... & Del Negro, P. (2019). Natural and anthropogenic disturbances 

shape benthic phototrophic and heterotrophic microbial communities in the Po River Delta system. Estuarine, Coastal 

and Shelf Science, 222, 168-182. 

 

Two different approaches of microbial community structure characterization in riverine epilithic 
biofilms under multiple stressors conditions: Developing molecular indicators 

[2021]  https://doi.org/10.1111/1755-0998.13341 
Pin, L., Eiler, A., Fazi, S., & Friberg, N. (2021). Two different approaches of microbial community structure characterization 
in riverine epilithic biofilms under multiple stressors conditions: Developing molecular indicators. Molecular Ecology 
Resources, 21(4), 1200-1215. 

Developing prokaryotic water quality indicators 

[2021] https://doi.org/10.3897/aca.4.e65409 
Eiler A, Savio D, Fontaine L, Pin L (2021) Developing prokaryotic water quality indicators. ARPHA Conference Abstracts 

4: e65409. 

Bacterial bioindicators enable biological status classification along the continental Danube river 
[2023] https://www.nature.com/articles/s42003-023-05237-8 
Fontaine, L., Pin, L., Savio, D., Friberg, N., Kirschner, A. K., Farnleitner, A. H., & Eiler, A. (2023). Bacterial bioindicators 
enable biological status classification along the continental Danube River. Communications Biology, 6(1), 862. 

From farm to fork: Fungal and bacterial contaminants and their diagnostics in the production 
steps of ready- to-eat salads* 
[2024] https://doi.org/10.1016/j.tifs.2024.104573 
Klištincová, N., Pin, L., Puškárová, A., Giannino, D., Bučková, M., Lambreva, M.D., Manfredini, A., Canfora, L., Pangallo, 
D. and Pinzari, F., 2024. From farm to fork: fungal and bacterial contaminants and their diagnostics in the production steps 
of ready-to-eat salads. Trends in Food Science & Technology, p.104573. *Joint first author 

 

Untargeted NMR Study of Metabolic Changes in Processing Tomato Treated with Trichoderma 
atroviride Under Open-Field Conditions and Exposed to Heatwave Temperatures 
[2024] https://doi.org/10.3390/molecules30010097 
Pin, L., Sobolev, A. P., Testone, G., Scioli, G., Pinzari, F., Magnanimi, F., Colla, G., Cardarelli, M., & Giannino, D. 
(2025). Untargeted NMR Study of Metabolic Changes in Processing Tomato Treated with Trichoderma atroviride Under 
Open-Field Conditions and Exposed to Heatwave Temperatures. Molecules, 30(1), 97. 
 
 
 

COMPETENZE LINGUISTICHE 
 
Lingua madre: italiano 

Altre lingue:inglese 
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Conferenze, Seminari e Corsi 
 
2022 
 
    5-7 Dicembre 2022: Nanopore Community Meeting 2022. Partecipazione a una conferenza ibrida di tre giorni 
dedicata alla ricerca scientifica nel sequenziamento con nanopori. 
 
    6-7 Dicembre 2022: Green Christmas Session 2022 E-CONFERENCE su “PHOTOSYNTHETIC 
MICROORGANISMS FOR SUSTAINABLE DEVELOPMENT”. Certificato di partecipazione e organizzazione. 
 
2023 
 
    30 Aprile 2023: “L’agricoltura e la siccità: è tempo di agire!”. Comunicazione orale su “Le micorrize per il risparmio 
idrico” insieme al Dott. Giannino Donato. 
 
    18 Settembre 2023: Giornata di studio “Biostimolanti e bioinoculanti...”. Comunicazione orale su “Esplorando il 
concetto di 'Olobionte': impatto di Trichoderma atroviride sul metaboloma del pomodoro da industria e sulla biodiversità 
microbica del suolo”, all'interno del progetto POR FESR LAZIO 2020 (MICROBIALIENI). 
 
    6-7 Dicembre 2023: Green Christmas Session 2023 E-CONFERENCE su “PHOTOSYNTHETIC 
MICROORGANISMS FOR SUSTAINABLE DEVELOPMENT”. Certificato di partecipazione e organizzazione. 
 
2024 
 
    14 Marzo 2024: Incontro sulla gestione sostenibile della fertilizzazione. Comunicazione orale su “Le scienze omiche 
per comprendere le complesse relazioni tra pianta e microorganismi”. 
 
    22 Aprile 2024: Corso SUS-MIRRI: “STUDY OF MICROBIAL COMMUNITIES IN FRESHWATER: FROM 
ISOLATION TO OMICS”. Partecipazione. 
 
    30 Ottobre 2024: Seminar for National Biodiversity Future Center. Comunicazione orale su “MinION application to 
evaluate the effects of a fungal bioinoculant into an agricultural ecosystem”. 
 
Divulgazione Scientifica e Outreach 
 
2023 
 
    27 Settembre 2023: Notte dei Ricercatori 2023. Evento “Uno sguardo al futuro, Porte aperte all'Area Territoriale di 
Ricerca di Roma 1”. Attività di laboratorio “Estrazione del DNA dal… sugo della pasta!”. 
 
2024 
 
    18 Aprile 2024: OPEN DAY – CONNECTIONS. Attività di divulgazione “Estrazione del DNA dal... sugo della pasta!”. 
 
    22 Maggio 2024: CONOSC(I)ENZA e PCTO. Attività di laboratorio “Estrazione del DNA dal... sugo della pasta!”. 
 
Progetti di Ricerca 
 
    Progetto Bilaterale CNR/SAS (Rep. Slovacca) ID 30501: Titolo: “High-throughput sequencing of ready-to-eat (RTE) 
leafy vegetables microbiome: optimisation of long reads protocols and computational processes”.



 
 
 
 
 
 

 
“A rapid shotgun metagenome protocol based on Oxford Nanopore Technology applied to soil biodiversity analysis” 
Lorenzo Pin1*, Giulio Testone1, Donato Giannino1, Mariateresa Cardarelli2, Giuseppe Colla2, Flavia Pinzari1 
1. Istituto per i Sistemi Biologici, Consiglio Nazionale delle Ricerche, Monterotondo, Roma  
2. Dipartimento di Scienze Agrarie e Forestali, Università degli Studi della Tuscia, Viterbo 
 

 

Partecipazione a Congresso nazionale della Società Italiana della Scienza del Suolo “IL SUOLO NELLA 
TRANSIZIONE ECOLOGICA”, 5-7 ottobre 2022, Palazzo del Collegio Romano, Via del Collegio 
Romano, 27 – Roma. 
 
Presentazione orale “Soil metagenome sequencing with Nanopore technology to assess the effect of a fungal 
inoculum on biodiversity” 
Lorenzo Pin1, a*, Giulio Testone1, Donato Giannino1, Mariateresa Cardarelli2, Giuseppe Colla2, Flavia Pinzari1  
1. Istituto per i Sistemi Biologici, Consiglio Nazionale delle Ricerche, Monterotondo, Roma 
2. Dipartimento di Scienze Agrarie e Forestali, Università degli Studi della Tuscia, Viterbo. 
“Ricerca finanziata da “POR-FESR Lazio 2014 – 2020, Azione 1.2.1, Progetto “MicrobiALIENI”, A0375-2020-36644.” 
 

 

Partecipazione a 66° Congresso nazionale della Società Italiana della Genetica agraria “SIGA 2023”, 5 -8 
settembre 2023, piazza Cesare Battisti - Bari 

“Investigating the tomato responses to Trichoderma atroviride biostimulant by fruit-omics and rhizosphere 
metagenomics. (MICAL/AG-S1)” 
Lorenzo Pin 1*, Giulio Testone1, Anatoly Sobolev1, Flavia Pinzari1, Giuseppe Colla2, Mariateresa Cardarelli2, Donato 
Giannino1. 
1. Institute for Biological Systems, National Research Council (CNR), Monterotondo-Rome, Italy 
2. Department of Agriculture and Forestry Science, University of Tuscia, Viterbo, 01100, Italy 
 

Partecipante e parte del comitato organizzativo della dell’evento internazionale “Omics&Heritage 2024, 
Metagenomes and Microbiomes for the study of cultural heritage conservation and archaeology ” tenutosi 
a Roma, in Aula Marconi, presso il Consiglio Nazionale delle Ricerche nei giorni 14-15 maggio 2024 e 
promosso congiuntamente dall’Istituto per i Sistemi Biologici, Consiglio Nazionale delle Ricerche, e dal 
Dipartimento di Biologia Ambientale, Università Sapienza di Roma. Si attesta inoltre che Lorenzo Pin è 
stato chair della Sessione IV: New and Green Molecules in Preservation of Cultural Heritage. 

 
“Unveiling microbial communities and material interactions in museum collections: a 
multi- technique approach using DNA metabarcoding and electron microscopy” 
Lorenzo Pin1*, Jelena Pavlović2, Carla Marangoni3, Massimo Apolloni3, Domenico Pangallo2, Flavia Pinzari1,4 
1. Institute for Biological Systems (IBS), Council of National Research of Italy (CNR), 
2. Institute of Molecular Biology, Slovak Academy of Science, Bratislava, Slovakia, 
3. Museo Civico di Zoologia, Direzione Musei Civici, Sovrintendenza di Roma Capitale,Rome, Italy, 
4. Natural History Museum, London, UK 
*Research supported by the International Biodeterioration and Biodegradation Society 
 

Partecipazione a 67° Congresso nazionale della Società Italiana della Genetica agraria “SIGA 2024”, 10 - 
13 settembre 2024, Bologna 

 
“Combined omics approaches to investigate the “pan di zucchero” (green radicchio, Cicorium intybus L. var. foliosum 
Bischoff) responses to decreased irrigation and bio-stimulant treatment.” 
Lorenzo Pin1*, Giulio Testone1, Giuseppe Scioli1, Giuseppe Arnesi2, Anatoly Petrovich Sobolev1, Donato Giannino1 

1. Institute for Biological Systems, National Research Council (CNR), Monterotondo-Rome, Italy 
2. Enza Zaden Italia, Tarquinia, Viterbo, Italy. 
 

Partecipazione a 15th National conference on Biodiversity, 3 -6 giugno 2025, Perugia 
 

“Multispecies bioinoculant enhances sugarloaf chicory (Cichorium intybus L.) performance while modulating rhizosphere 
microbial diversity and functionality.” 
Lorenzo Pin1*, Giulio Testone1, Salvatore Gaglione2, Flavia Pinzari1, Donato Giannino1 

1. Institute for Biological Systems, National Research Council (CNR), Monterotondo-Rome, Italy 
2. Enza Zaden Italia, Tarquinia, Viterbo, Italy. 

 
CONFERENZE  

Partecipazione a conferenza NanoInnovation2022, 19 - 23 September 2022 
Faculty of Civil and Industrial Engineering - Sapienza University of Rome 



 
 

 

Partecipazione a FEMS MICRO, 14-17 luglio 2025, Milano 
 

“Feverish interactions between fungi, bacteria and rocks … in the dark of a volcanic cellar.” 
Lorenzo Pin1, Ilaria Mazzini2, Laura Chelazzi3, Francesca Trapasso2, Emanuela Tempesta2, Luca Bindi4, 
Sandro Conticelli2,4, Flavia Pinzari1* 
1. Cnr-Istituto per i Sistemi Biologici, Montelibretti (Rome), (Italy); 2. Cnr-Istituto di Geologia 
Ambientale e Geoingegneria, Montelibretti (Rome), (Italy); 3. Università degli Studi di Firenze, 
Centro di Cristallografia Strutturale, CRIST, Sesto Fiorentino (FI), (Italy); 4. Università degli Studi di Firenze, Dipartimento di 
Scienze della Terra, Firenze, (Italy); *National Biodiversity Future Center—NBFC 
 
“Fungi inhabiting the microbialites of the alkaline lake in Pantelleria island (Italy): biodiversity across a submerged-emerged 
transect” 
Agnese Piacentini1, Lorenzo Pin2, Stefano Fazi3*, Francesco Latino Chiocci4, Mauro Iberite5, Ilaria Mazzini6, Cristina 
Mazzoni1, Flavia Pinzari2* 
1. Sapienza Università di Roma, Dipartimento di Biologia e Biotecnologie Charles Darwin, Rome, Italy; 2. Cnr-Istituto per i 
Sistemi Biologici, Montelibretti (Rome), Italy; 3. Cnr-Istituto di Ricerca Sulle Acque, Montelibretti (Rome), Italy; 4. Sapienza 
Università di Roma, Dipartimento di Scienze della Terra, Rome, Italy; 5. Sapienza Università di Roma, Dipartimento di 
Biologia Ambientale, Rome, Italy; 6. Cnr-Istituto di Geologia Ambientale e Geoingegneria, Montelibretti (Rome), Italy; 
*National Biodiversity Future Center—NBFC (flavia.pinzari@cnr.it) 

 

Autorizzo il trattamento dei miei dati personali presenti nel CV ai sensi dell’art. 13 d. lgs. 30 giugno 2003 n. 196 - “Codice 

in materia di protezione dei dati personali” e dell’art. 13 GDPR 679/16 - “Regolamento europeo sulla protezione dei dati 

personali”. 


